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———————————————————————— ATGGTAGAGCTCAATATAATGTTGGGAGGAATTTAAGAAAT
—————————————————— NGATNNNGGGNNNNGNNNAATATAATGTTGGNAGGAATTTAAGAAAT
AATAAGCTTGATCGTAGCGTTAACATGGTAGAGCTCAATATAATGTTGGGAGGAATTTAAGAAAT
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GAAATTTTCTAAACAACGAGAACTGATTTTAAATGAAATATTAAATAATCCGGTTCATCCTACTG
GAAATTTTCTAAACAACGAGAACTGATTTTAAATGAAATATTAAATAATCCGGTTCATCCTACTG
GAAATTTTCTAAACAACGAGAACTGATTTTAAATGAAATATTAAATAATCCGGTTCATCCTACTG
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CGGATTACCTATATGAAAACTTAAAAAAAGATAATCCAAATTTAAGCTTAGGAACTGTGTATAGA
CGGATTACCTATATGAAAACTTAAAAAAAGATAATCCAAATTTAAGCTTAGGAACTGTGTATAGA
CGGATTACCTATATGAAAACTTAAAAAAAGATAATCCAAATTTAAGCTTAGGAACTGTGTATAGA
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AATTTAGCTCAGCTAACGGAACATGGCTTTATAAGAAAGGTTAGTATTCCAGGGTATCCAGATAG
AATTTAGCTCAGCTAACGGAACATGGCTTTATAAGAAAGGTTAGTATTCCAGTGTATCCAGATAG
AATTTAGCTCAGCTAACGGAACATGGCTTTATAAGAAAGGTTAGTATTCCAGTGTATCCAGATAG
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ATTTGATGGTCGAATAGATAATCACTATCATATCATATGTGAAGTATGTGGAGAGGTATACGATT
ATTTGATGGTCGAATAGATAATCACTATCATATCATATGTGAAGTATGTGGAGAGGTATACGATT
ATTTGATGGTCGAATAGATAATCACTATCATATCATATGTGAAGTATGTGGAGAGGTATACGATT
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TAGAATCCGAAGTTCTTAATAATTTACAAGAATTAATATCTGATGAGACAGACATAAAAATAACA
TAGAATCCGAAGTTCTTAATAATTTACAAGAATTAATATCTGATGAGACAGACATAAAAATAACA

TAGAATCCGAAGTTCTTAATAATTTACAAGAATTAATATCTGATGAGACAGACATAAAAATAACA
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TCTTATAACATAAGTTTTAAAGGGATTTGTAATAATTGTAAAAGGTGTAGCCAAGTAGGTTAGGG
TCTTATAACATAAGTTTTAAAGGGATTTGTAATAATTGTAAAAGGTGTAGCCAAGTAGGTTAGGG

TCTTATAACATAAGTTTTAAAGGGATTTGTAATAATTGTAAAAGGTGTAGCCAAGTAGGTTAGGG
hokkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkkxkxkxkx ok kkkkk ok kkk ok k k ok kk kk ok ok k % k% ok

AT CCTACC AT~ — == == = = m = o =
ATCCTACCATTTTTAATAAAACTTTAAATAGAAAAAGGCTTCTCTCATGAGAAGTCTTTTTTATT
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